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 De que estamos hablando 

04_linkout_buenoi.swf


Ideas y requisitos preliminares 

• La colección tiene que estar en línea 

• Cada registro de la base de datos en línea --
correspondiente a cada ejemplar de la 
colección--  debe tener su URL: explícita y 
estable 

•  Las URLs deben poder construirse a partir del 
número de los ejemplares 



Enlazar desde la colección a GenBank 

Se necesita: 

– El “Accession number” de Genbank para cada 
secuencia a enlazar 

– La parte constante de la URL de la base de datos 
del GenBank  de las secuencias en cuestión 

Conviene: 

– Un texto de contexto (para etiquetas, para web) 

– Registrar  quien ha proporcionado la información 



Enlazar desde la colección a GenBank: Ejemplo 

texto de contexto  

URL 

Accesion number 



Enlazar desde la colección a GenBank: Ejemplo 

texto de contexto  

URL 

Accesion number 



Linkouts 

– Enlaces externos 

– Mantenidos por los provedores externos 

– Publicaciones, colecciones, CBOL 

 

Enlazar desde GenBank a la colección 



Linkouts: Procedimiento 

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/projects/linkout/> 
 
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/NBK3802/ 
 

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/projects/linkout/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/NBK3802/


Linkouts: la parte técnica 

1. Contactar LinkOut Team/NCBI/NLM 
linkout@ncbi.nlm.nih.gov 

2. Evaluados y aprobados. recibimos credenciales para 
subir ficheros por FTP al repositorio de NCBI para 
“linkouts”, y nuestro “providerId”  

3. Preparar los ficheros 

4. Dar aviso linkout@ncbi.nlm.nih.gov de que se han 
actualizado ficheros 

5. Vemos que todo funciona 
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Linkouts: La preparación de los ficheros 

• Se trata de preparar tres ficheros: 

– Datos del proveedor (nosotros) 

ficheros de recursos (“resources”) 

– Linkouts para la BBDD de Nucleótidos 

– Linkouts para la BBDD de Taxonomía 



Fichero de datos del proveedor 
(nosotros) 

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/NBK3802/#nonbib.File_Pre
paration_Identity_File  

 

 
• This file must be named 

providerinfo.xml;  
• the file name is case 

sensitive 
• This file should be 

composed in a text editor 
 

http://notepad-plus-plus.org/  

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/NBK3802/
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http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/NBK3802/
http://notepad-plus-plus.org/
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Linkouts para la BBDD de Nucleótidos 

• Puede ser xml, o texto 

– si es xml, debe ser conforme al LinkOut DTD  

– si es texto (la modalidad que vamos a ver aquí): 

• extensión .ft 

• nombre del fichero sin espacios ni caracteres especiales 

• compuesto con un editor de texto tipo bloc de notas o 
Notepad++ 

• Con una estructura simple pero rígida 

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/n/helplinkout/files/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/n/helplinkout/files/
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books/n/helplinkout/files/


Encabezamiento
/”header” 

“linkOuts” 

Identificador del proveedor, 
asignado por NCBI  

BBDD desde la que se hace “LinkOut” 

Tipo de “LinkOut” 

Parte constante de las URL de 
“LinkOut” 

Núm. de “LinkOut”; único en el 
fichero para cada Linkout 

“Accession number” de Genbank desde 
el que se hace el Linkout 

Parte variable de la URL que hace 
referencia al ejemplar del Linkout 

Linkouts para la BBDD de Nucleótidos 



Ídem  que con la de nucleótidos (texto, “.ft”,…) 

Linkouts para la BBDD de Taxonomía 

Encabezamiento
/”header” 

“linkOuts” 

Identificador del proveedor, 
asignado por NCBI  

BBDD desde la que se hace “LinkOut” 

Tipo de “LinkOut” 

Parte constante de las URL de 
“LinkOut” 

Núm. de “LinkOut”; único en el 
fichero para cada Linkout 

Nombre de la taxonomía de Genbank 
desde el que se hace el Linkout 

Parte variable de la URL que hace 
referencia al ejemplar del Linkout 

Nombre para el Linkout 
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